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Insérez vos deux photos pour chacun des deux traitements sans et avec choc thermique accompagnées d’une brève légende. Une brève légende devrait indiquer le contenu (chromosomes polytènes), la source (glandes salivaires de larves de 3e stade de Drosophila virilis) ainsi que le grossissement (400X). Rédigez vos légendes de manièere claire et concise et évitez d’inclure des détails superflus. 





Y at-il des différences évidentes que vous pouvez observer entre vos deux traitements de température? Si oui, quels sont-ils? Devrait-il y avoir davantage de renflements ou puffs dans le traitement à 37 ◦C par rapport à celui à 25 ◦C?

Insérez vos réponses.




Est-ce que les chromosomes polytènes sont physiquement interreliés les uns aux autres? Si oui, décrivez la structure que vous voyez.

Insérez vos réponses.




Quelle est la ploïdie de chromosomes polytènes?

Insérez votre réponse.





Collez ci-dessous votre « meilleure » photo en microscopie d'une de vos préparations de chromosomes polytènes. Estimez la longueur d'un chromosome représentatif en supposant qu'il pourrait être linéarisé. Gardez à l'esprit que votre photo illustre vraisemblablement une masse de chromosomes attachés au chromocentre comme illustré à la Figure 1.

Insérez votre photo en microscopie ainsi que vos calculs et votre raisonnement.




Estimez l'expansion relative de vos chromosomes polytènes en comparant son taux de compaction à une référence de 2x104 paires de bases/nm pour un chromosome humain en interphase (cette référence a été calculée à partir des données obtenues de Am J Hum Genet, 2002). Pour estimer ce rapport, vous devez d'abord établir la longueur moyenne des chromosomes (nombre de paires de bases de l'ADN) chez Drosophila virilis. Cela peut être fait en référant à la base de données Genome Data Viewer de Drosophila melanogaster pour calculer la longueur moyenne des chromosomes - on peut raisonnablement supposer que les deux espèces D. virilis et D. melanogaster ont des chromosomes de tailles comparables. Vous pouvez ensuite estimer le rapport des paires de bases d’ADN/nm dans votre préparation de chromosomes polytènes en divisant le nombre moyen de paires de bases par chromosomes par la longueur chromosomique linéaire que vous avez déterminée à la question précédente. Finalement, comparez la valeur du ratio de votre préparation de chromosomes polytènes à celle des chromosomes humains en interphase pour déduire l'expansion relative de l’ADN dans les chromosomes polytènes contenus dans les glandes salivaires de D. virilis. Pouvez-vous maintenant expliquer pourquoi il est possible de directement observed les chromosomes polytènes sous un microscope optique conventionnel?

Insérez vos calculs détails et expliquez votre raisonnement.



