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Introduction 

Enjambement chromosomique 

Estimez la distance entre un gène d’intérêt (ou marqueur génétique ou locus) et le centromère de son chromosome sachant que l’enjambement chromosomique a été observé chez 10 descendants sur un total de 110 descendants. Estimez également le pourcentage de l’enjambement chromosomique pour un marqueur génétique dont la distance à son centromère est de 21.5 cM et convertissez cette valeur en distance estimée en paires de bases. 

	1. Estimer la distance entre un gène d’intérêt et le centromère: 
Enjambements observés = 10 
Descendants totals = 110 
	


Distance au centromère = 9.09 cM 


Puisque la distance entre un gène d’intérêt et le centromère est directement proportionnelle à la fréquence d’enjambement, il est possible de conclure que la distance est d’environ 9.09 cM. 


	2. Estimer le pourcentage de l’enjambement chromosomique:
 
	




	3. Convertir la distance au centromère en distance estimée en paires de bases:
	





Puisque la distance au centromère est directement proportionnelle à la fréquence d’enjambement chromosomique, il est possible de conclure que le pourcentage d’enjambement chromosomique est de 21.5% 
Par la suite, il est possible de convertir la distance au centromère en distance estimée en paires de bases. Sachant qu’un centiMorgan correspond à 105 pbs chez l’Homo sapiens, il a été conclu que la ce marqueur génétique a une distance de 21.5x105 pbs du centromère si celui-ci s’applique à l’être humain. 



Procédures expérimentales 

Partie 2 - Éclatement des périthèces 

Insérez l'image d'une rosette d’asques que vous avez utilisée pour recueillir vos données. Décrivez brièvement les structures que vous voyez.

[image: ]
[bookmark: _GoBack]Figure 1. Rosette d’asques de Sordaria fimicola produite suite au croisement entre un individu sauvage (noir) et un individu bronzé (tan), à un grossissement de 10X. La rosette expulsée d’un périthèce est une grappe composée d’une multitude d’asques matures, contenant chacun huit ascospores organisées dans un ordre spécifique. Certains asques ont été endommagés à cause de la pression appliquée sur la plaque, c’est pourquoi on note la présence d’ascospores libres dans la figure. 



Partie 4 - Analyse des données

Tableau 1. Analyse phénotypique des asques observés pour les croisements génétiques entre la lignée sauvage de Sordaria fimicola et ses lignées mutantes avec spores grises et spores tan (Note: B = black, T = tan, G = gris).  
	
	Nombre d’asques observés (#)
	PD ou T?
	Asques résultant d’un enjambement chromosomique
	Asques ne résultant pas d’un enjambement chromosomique

	
	
	
	Nombre d’asques (#)
	Nombre d’ascospores associées à un enjambement chromosomique (#)
	Nombre total d’ascospores (#)
	Nombre d’asques (#)
	Nombre d’ascospores non associées à un enjambement chromosomique (#)
	Nombre total d’ascospores (#)

	Croisement de la lignée sauvage avec spores noires x mutant avec spores grises

	GGBB
	7
	PD
	0
	0
	0
	7
	56
	56

	BBGG
	3
	PD
	0
	0
	0
	3
	24
	24

	GBGB
	3
	T
	3
	12
	24
	0
	0
	0

	BGBG
	8
	T
	8
	32
	64                                                                          
	0
	0
	0

	GBBG
	5
	T
	5
	20
	40
	0
	0
	0

	BGGB
	[bookmark: _gjdgxs]5
	T
	5
	20
	40
	0
	0
	0

	Croisement de la lignée sauvage avec spores noires x mutant avec spores tan

	TTBB
	5
	PD
	0
	0
	0
	5
	40
	40

	BBTT
	9
	PD
	0
	0
	0
	9
	72
	72

	TBTB
	7
	T
	7
	28
	56
	0
	0
	0

	BTBT
	3
	T
	3
	12
	24
	0
	0
	0

	TBBT
	5
	T
	5
	20
	40
	0
	0
	0

	BTTB
	5
	T
	5
	20
	40
	0
	0
	0





Avez-vous observé un autre arrangement de tétrade que ceux listés dans le tableau 2 parmi les asques que vous avez observés ? Si oui, indiquez l'un d'eux et expliquez comment il a pu être produit.

On observe la présence de deux asques possédant un arrangement de tétrades différent des autres. L’un des deux asques contient 2 ascospores bronzés suivis par 3 noirs, 1 bronzé, 1 noir et 1 dernier bronzé. Cette séquence ressemble à TBBT, cependant il y a un ascospore noir introduit entre les deux dernières ascospores bronzés. Ceci peut s’expliquer de deux manières : soit qu’il y ait eu un enjambement de plus durant la méiose ce qui a modifié l’ordre des ascospores dans l’asque, soit qu’un ascospore libre s’est introduit dans un asque brisé et a modifié l’arrangement original de TBBT.


Estimez la distance en unités cartographiques entre le gène pour la couleur grise des ascospores et le centromère du chromosome sur lequel il est situé. 

Tableau 2. Proportions quantitatives d'ascospores associées à un enjambement chromosomique et d'ascospores totales observées pour le croisement entre le Sordaria fimicola de couleur noire et de couleur grise. Les totals obtenus seront utilisés dans le calcul de distance gène-centromère pour le gène de couleur grise.
	Asques observées
	Nombre d’ascospores associées à un enjambement chromosomique (#)
	Nombre total d’ascospores 
(#)

	GBGB
	12
	24

	BGBG
	32
	64

	GBBG
	20
	40

	BGGB
	20
	40

	GGBB
	-
	56

	BBGG
	-
	24

	Total
	84
	248



Calcul :
	Distance entre le gène pour la couleur grise et le centromère : 

# spores recombinants = 84
# spores total = 248

	







Selon la collecte de donnée effectuée lors du laboratoire 3, il y a eu 84 ascospores associés à un enjambement chromosomique pour la couleur grise, dans un total de 248 ascospores observés. 
Cela signifie qu’il y a une distance de 33.8 cM entre le gène pour la couleur grise et le centromère du chromosome. 








Estimez la distance en unités cartographiques entre le gène pour la couleur tan des ascospores et le centromère du chromosome sur lequel il est situé. 

Tableau 3. Proportions quantitatives d'ascospores associées à un enjambement chromosomique et d'ascospores totales observées pour le croisement entre le Sordaria fimicola de couleur noire et de couleur tan. Les totals obtenus seront utilisés dans le calcul de distance entre le gène pour la couleur tan et le centromère du chromosome. 
	Asques observées
	Nombre d’ascospores associées à un enjambement chromosomique (#)
	Nombre total d’ascospores 
(#)

	TBTB
	28
	56

	BTBT
	12
	24

	TBBT
	20
	40

	BTTB
	20
	40

	TTBB
	-
	40

	BBTT
	-
	72

	Total
	80
	272



Calcul : 
	Distance entre le gène pour la couleur tan et le centromère : 

# spores recombinants = 80
# spores total = 272

	






Selon la collecte de donnée effectuée lors du laboratoire 3, il y a eu 80 ascospores associés à un enjambement chromosomique pour la couleur tan, dans un total de 272 ascospores observés. 
Cela signifie qu’il y a une distance de 29.4 cM entre le gène pour la couleur tan et le centromère du chromosome.









Estimez la distance en paires de bases entre le centromère et le gène de la couleur tan des ascospores chez S. fimicola. Pour cette question, vous pouvez supposer que le rapport des paires de bases par centimorgan chez l'humain (105 paires de base / cM) est représentatif du rapport chez S. fimicola.

Pour estimer la distance gène-centromère en paires de bases, il suffit de prendre en compte le rapport 105 pbs/cM et d’y appliquer la règle de trois pour trouver la valeur de pbs inconnu qui congrue avec la valeur de distance en cM connue. La distance gène-centromère pour la couleur tan en unité cartographique a été calculée à la question précédente, et avait une valeur de 29.4 cM. 





	Alors, il est possible d’estimer qu’il y a une distance de 29.4x105 paires de bases entre le gène pour la couleur tan et le centromère du chromosome sur lequel se retrouve le gène. 








Comparaison avec les données cartographiques publiées
 
Les valeurs publiées des distances gène-centromère pour les gènes codant pour les couleurs grise et tan des ascospores de S. fimicola sont respectivement de 27 et 33 unités cartographiques (Olive, 1956).
 
 
Dans quelle mesure vos distances gène-centromère mesurées se comparent-elles aux valeurs publiées?

Nous avons déterminé précédemment qu’il y a une distance gène-centromère de 33.8 cM pour le gène codant pour la couleur grise et de 29.4 cM pour celui codant pour la couleur tan chez S. fimicola. Ceci se traduit par une différence de 25% et 11% entre la valeur attendue et obtenue pour le gène gris et tan respectivement. Cette différence quoiqu’elle ne soit pas très grande, peut s’expliquer par le fait que la méthode expérimentale de décompte d’ascospores n’était pas très précise. D’abord, certaines rosettes étaient endommagées à la suite de l'écrasement donc le nombre d’asques observé n’était pas aussi représentatif de la réalité. D’une autre part, les résultats auraient été plus exactes si l'échantillon était plus large : un plus grand nombre de rosettes/ asques pris en considération aurait réduit le pourcentage de différence. 

	Rendement de la distance gène-centromère pour la couleur grise :

	Valeur théorique = 27 cM
Valeur expérimentale = 33.8 cM
	




	Rendement de la distance gène-centromère pour la couleur tan :

	Valeur théorique = 33 cM
Valeur expérimentale = 29.4 cM
	






 






1
image1.png
périthece

ascospore

asque

rosette/ grappe.
d'asques




